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• Günümüzde mikrobiyomdaki değişiklikler ile
otizmden kansere kadar geniş bir
yelpazedeki klinik durumlar arasındaki
ilişkileri belirlemek için epidemiyoloji ve
modeller kullanılmış, mikrobiyal ve
immünolojik mekanizmalar ortaya konmuştur.

• Omics çağında, mikrobiyom çalışmaları; ağız
boşluğu ve bağırsağın kültüre dayalı
araştırmalarından insan vücudunun tüm
ekolojik ortamlarından mikrobiyal
biyokimyanın moleküler profillerine doğru
genişlemiştir.



İnsan mikrobiyom araştırmaları bir dizi şaşırtıcı bulgu ve devamında
soruları ortaya çıkarmıştır:

• Her insan, yıllarca devam eden ya da nispeten hızlı değişimler gösterebilen,
büyük ölçüde bireysel mikrobiyal suşları taşıyor gibi görünmektedir.

• Mikrobiyal çeşitliliğin, genellikle bağırsakta daha fazla olması beklenir, ancak
bu farklılık disbiyotik durumlarla da ilişkili olabilir.

• Mikrobiyom, kadın üreme sisteminde özellikle gebelikte advers olaylarda,
GİS’te enflamatuar barsak hastalığı ve diyabette bozulabilir, ancak ilişkili klinik
durumların temelleri henüz keşfedilememiştir.
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• Çoklu dondurup-çözme işlemleri

• In-house ekstraksiyon, DNA ekstraksiyonu yöntemlerinin performans değişkenliği

• Çoklu negatif kontrollerin dahil edilmesi çok önemlidir.

• Primer seçimi (varsa değişken gen bölgesi, 16 s rRNA gen bölgesi )

• Dizileme stratejisinin (shot-gun veya amplikon dizileme)

• Elde edilen ham veri okuma sayısı, derinliği ve kapsayıcılık

• Metatranskriptomik, metaproteomik veya metabolomik yapılıyorsa

• Biyoinformatik ve istatistik yöntemler tanımlanmalı karıştırıcı faktörler için kullanılan
regresyon modellemeleri açıklanmalıdır
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Spesifik klinik durumları ele almak üzere longitudinal iHMP; bağışıklık, metabolizma ve dinamik
moleküler aktivite de dahil olmak üzere konak-mikrobiyom etkileşimini keşfetmek ve zamanla
konak-mikrop etkileşimlerinin daha bütünsel bir görünümünü elde etmek için tasarlanmıştır.

HMP1'in ana bulgularından biri, tek başına mikrobiyomun taksonomik bileşiminin genellikle konak
fenotipi ile iyi bir korelasyon göstermediğiydi. Mikrobiyal moleküler fonksiyonlar daha iyi tahmin
sağlamaktaydı. Bu bulgular, ikinci aşama bütünleştirici HMP (iHMP veya HMP2) için temel oluşturdu.
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Vajinal Mikrobiyom, Gebelik ve Erken Doğum



§ Etnisite
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özgeçmişi
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• Crohn hastalığı ve ülseratif kolit dahil olmak üzere IBH, batılılaşma, kentleşme, beslenme
modellerindeki değişimler, antimikrobiyal maruziyet ve konak-mikrobiyom homeostazını
etkileyebilecek daha pek çok faktörlerin etkisiyle son 50 yılda artan insidansla dünya çapında
milyonlarca kişiyi etkilemektedir.



§ Hem pediatrik hem yetişkin popülasyondan
§ Zengin klinik ve fenotipik veri toplanması
§ Alevlenme dönemlerinde sık örneklem;

Ø Moleküler mekanizmaların tanımlanması
Ø Alevlenme dönemlerinin öngörülebilmesi
Ø Tedaviye yanıt başarısının mikrobiyotadan izlenebilirliği

DNA metilasyon düzeyi

2D-nano likid kromotografi
Tandem kütle spektrometrisi



Kan, dışkı ve nazal bölgeden2-3 ayda bir örneklem (stres durumlarında daha sık)



HugeSeq pipeline(< 100bp indels)

Random primed synthesis of cDNA

Ø LC-MS
Ø ESI
Ø HILIC
Ø RPLC



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/gap/dbGaP
https://www.metabolomicsworkbench.org/

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/gap/dbGaP
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