RKIK u<m ROB |o“bJ|'\_“ |
‘ ’%T*kor\foktsu. Ny

GLdeA GOLF
RESORT BELEK
“ANTALYA

WEB Toplantilardan Kongreye COVID-19 Pandemisinin
Neresindeyiz

Dr. Mert Ahmet KUSKUCU
Koc University, School of Medicine

Department of Medical Microbiology

KOG UNIVERSITY ISBANK CENTER FOR INFECTIOUS DISEASES 1
e S



14 MART
TIP BAYRAMI KUTLU OLSUN

KOG UNIVERSITY iSBANK CENTER FOR INFECTIOUS DISEASES 2




KLIMIK, Hizli Refleks, Dogru Bilgilendirme

Yeni Koronavirus infeksiyonlari: Son Durum (istanbul)
Simpozyum
4 Subat 2020
18.00-19.30
Yapi Kredi Kiltlr Sanat-Loca
Toplanti Salonu
istiklal Caddesi No: 161
Beyoglu/istanbul

Yéneten
Prof. Dr. Alpay AZAP
Ankara Universitesi, Tip Fakiiltesi

*Prof. Dr. Gékhan AYGUN
istanbul Universitesi-Cerrahpasa, Cerrahpasa Tip Fakiiltesi

*Epidemiyoloji ve Klinik Seyir
Prof. Dr. Serap SIMSEK-YAVUZ
istanbul Universitesi, istanbul Tip Fakiiltesi
Sunum icin tiklayiniz.

*Virusun Ozellikleri ve Tani
Prof. Dr. Kenan MIDILLI
istanbul Universitesi-Cerrahpasa, Cerrahpasa Tip Fakiiltesi
Sunum icin tiklayiniz.

*Salginin Kontrolii Mimkiin mii?
Prof. Dr. Onder ERGONUL
Kog Universitesi, Tip Fakiiltesi
Sunum icin tiklayiniz.
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https://www.klimik.org.tr/wp-content/uploads/2020/01/nCoVssyson.pdf
https://www.klimik.org.tr/wp-content/uploads/2020/01/ncov_compressed.pdf
https://www.klimik.org.tr/wp-content/uploads/2020/01/corona_0402_2020.pdf

KLIMIK, Hizli Refleks, Dogru Bilgilendirme

COVID-19: Salginda Son Durum, Asilar ve Hatirlatici Dozlar (KLIMiK EBCG)

KLiMIK Eriskin Bagisiklamasi Calisma Grubu’ndan COVID-19 Varyant Asilari Hakkinda Bilgi Notu
COVID-19 mRNA Asilarinin Kalp ve Dolasim Sisteminde Pihtilasma Yaptigi iddialari Hakkinda Agiklama (25 Agustos 2022-KLiMIK EBCG)
COVID-19’a Karsi Giincel Bagisiklama Onerileri (11 Temmuz 2022)

KLiIMIK Dernegi’nden COVID-19 Salgininda Son Durum ile ilgili Agiklama

Omikronun Alt Varyantlariyla ilgili Bilgi Notu

KLiIMIK Dernegi’'nden Agiklama: Salginda Son Durum ve Omikron Varyanti

KLiIMIK Dernegi’'nden Tarama Testi Uygulamalarinin Kaldiriimasi Hakkinda Aciklama

KLiIMIK Dernegi’nden Omikrona Karsi Bagisiklama Onerileri Tablosu

Omikron Tsunamisinde Korunmak icin Ne Yapmali? Kalabalik Yilbasi Kutlamalarindan Uzak Durun
Omikron Tsunamisine Hazir miyiz?

KLiIMIK Dernegi’nden Omikrona Karsi Bagisiklama Onerileri

KLiIMIK Dernegi’'nden Eriskinlerde COVID-19’un Anti-Viral Tedavisi i¢in Oneriler-2

KLiMIK Dernegi’nden SARS-CoV-2 Omikron Varyantina iliskin ikinci Giincelleme ° °
KLiIMIK Dernegi’'nden B.1.1.529 (Omikron) Varyantiyla ilgili Giincelleme I I Ot l I
KLiIMIK Dernegi’'nden B.1.1.529 Varyantiyla ilgili Bilgilendirme Metni ve Oneri

KLiMiK COVID-19 Simpozyumu (10-12 Eyliil 2021, istanbul) Sonug Bildirgesi

Egitimin Acik Kalabilmesi Uygun Onlemlerin Alinmasina Baglidir!

Ulkemizde 4. Doz COVID-19 Asisi Uygulanmasi Hakkinda KLIMIK Goriisi

“U¢ Doz Sinovac Asisinin Korunmada En Etkili Sema Oldugu”na Yénelik Bakanlik Aciklamasi Hakkinda KLIMIK Goriisi
Solid Organ Nakli Uygulanmis Kisilere COVID-19 Asisi Yapilabilir mi?

COVID-19 Asilariyla ilgili Cok Sorulan Sorular ve Yanitlari

Salgin Yonetiminde Bilimin Sesine Kulak Verilmelidir!

Uzmanlik Derneklerinden Tehdit Olusturan Glincel SARS-CoV-2 Varyantlari Hakkinda Bilgi Notu

Koronavirus Asilari Hakkinda KLIMiK Dernegi Goriisii

Saglk Bakanhg Bilimsel Danisma Kurulu Hakkinda Agiklama

Tiirk Klinik Mikrobiyoloji ve infeksiyon Hastaliklari Dernegi’nden COVID-19 Salgini Hakkinda Agiklama

KLiMIK Dernegi’'nden Eriskinlerde COVID-19’un Anti-Viral Tedavisi i¢in Oneriler-1

COVID-19 Pandemisi Doneminde Pnémokok ve Grip Asilarinin Uygulama Gerekliligi

SARS-CoV-2’nin Bulasma Yollari, Konut ve isyerlerinde Klimalarin Kullanimi

COVID-19 Tedavisinde Hidroksiklorokin Kullanimi Konusunda KLIMiK Dernegi Goriisi

Klorokin ve Hidroksiklorokinin COVID-19 Hastalarinda ve Profilakside Kullanimi Konusunda KLIMIK Dernegi Goriisii
Saglik Calisanlari icin Yeni Koronavirus (SARS-CoV-2) Hakkinda Bilgi Notu

Merak Edenler icin Yeni Koronavirus 2019 (SARS-CoV-2) Bilgi Notu
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Kisa Hikaye, GUncel Durum

22F (Omicron, XBB)M{) @ 234 (Omicron, x8B.1.5)

21K (Omicron, BA.1)— ) 22D (Omicron, BA.2.75)
21M (Omicron, B.1.1.529)
21L (Omicron, ~BA:2) ;'f'i‘ 22C (Omicron, BA.2.12.1)

@ 21E (Theta, P3)
228 (Omicron, BA:5) @ 22t (Omicron, Ba.1)

.ZOJ (Gamma, P.1)
20B (B.1.1) 22A (Omicron, BA.4)

@ 20 (Aipha, B.1.4.7)

@ 20r (0.2)

200 (BA.T 1D @) 216 (Lambda, €.37)

@ 21 (Deita)
@21 (peita)

21A (Deita, B.A1.617.2/{)

« Bir sinif, 2 veya daha fazla ay boyunca >%20 KURESEL siklik

20A (B4

19A (B)

19B (A) @ 21F (iota, B.1.526)

@ 21 (Epsiton, B.1.4271429)

@25t Bete; ti554) * Bir sinif, 2 veya daha fazla ay boyunca >%30 BOLGESEL siklik
@ 206 (5.1.2)

20C
21H (Mu, B.1:621)
@ 210 (Eta, B.1.525)
@ 218 (Kapps, B.1.617.1)

@ 20e (EU1, BAATY)
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" Cok Kisa Ozet

* 19A ve 19B Wuhan'da ortaya cikti ve erken salgina e 20D ila 20J, 2020 yazinda ortaya cikti
hakim oldu * (i¢c "Endise Varyant1" (VoC) icerdi
e 20A, Mart ayinda Avrupa salgininin baskin oldu  21Aila 21F
* 19A'dan ortaya cikti ve o zamandan beri kiiresel * Delta Varyanti
olarak yayildi . 21Kila 22D
e 20B ve 20C, 2020'nin baslarinda ortaya ¢ikti *  Omikron Varyant

e 20A’dan tiredi
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Su Anda, 2020'den Sonraki Ana Siniflar:

e 20A: Kuresel olarak dagitilan S 614G taslyan bazal pandemik soy

e 20B: N 203K, N204R ve ORF14 50N tasiyan 20A'dan turetilmistir, ayrica kiiresel olarak dagitilmistir

e 20C: ORF3a 57H ve ORF1a 265l tasiyan 20A'dan turetilmistir, ayrica kiresel olarak dagitilmistir

e 20D: ORF1la 1246l ve ORF1a 3278S tasiyan 20B'den tiiretilmistir, Gliney Amerika, giiney Avrupa ve Glney Afrika'da yogunlasmistir
e 20E: N 220V, ORF10 30L, ORF14 67F ve S 222V tasiyan 20A'dan turetilmistir, Avrupa'da yogunlasmistir

* 20F: Avustralya'da konsantre edilmis, ORF1a 300F ve S 477N tasiyan 20B'den tiiretilmistir

e 20G: Amerika Birlesik Devletleri'nde konsantre edilmis, ORF1b 1653D, ORF3a 172V, N 67S ve N 199L tasiyan 20C'den tiretilmistir
e 20H/501YV2: Gliney Afrika'da konsantre S 80A, S 215G, S 484K, S 501Y, S 701V tasiyan 20C'den tiretilmistir

e 201/501YV1:S501Y,S 570D, S 681H, ORF8 27* tasiyan 20B'den turetilmistir, Birlesik Krallik'ta konsantre edilmistir
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Turkiye'de Ik Vaka ve Bir Y

Corona Virlisii Tiirkiye'ye geldi mi? Hangi ilde
LA . .. - -t .. L]
goruldu? 11 Mart 2020 Corona virusu son dakika
14 Mart [ degistir | kaynag: degistir ]
o e Cumhurbaskani Recep Tayyip Erdogan ile Azerbaycan Cumhurbaskani ilham Aliyev arasinda yapilan gdrisme sonucunda iki Ulke
R f L Q F = - . a anlagmall olarak kara ve hava ulasimini gegici olarak durdurdu.[??! Ayni gun Turkiye ve Gurcistan, 15 Mart'tan itibaren Sarp Sinir
Kapisi'nin karsilikli olarak yolcu gegisine kapatildigini agikladi.[”4]

» Saglik Bakani Fahrettin Koca, umreden donen bir kigide Koronavirls tespit edildigini agiklad, boylece Turkiye'de gorulen vaka sayisi
[25]

Corona Virusu ve Turkiye ile ilgili k6tu haberi, Saglk Baokant Koca gece yansi acikladi

6'ya ylkseldi.

dakika haberieri

Bakan Koca, Turkiye’nin Kovid-19’la 1 Yillik Micadele
Sirecini Degerlendirdi

“Bilim, viruse karsi ustlinliik elde etti”

Salginin, 1 Aralik 2019'da Cin’in Vuhan kentinde basladigini hatirlatan Koca, ilk haftalarda virus
hakkinda gok az sey bilindigini, bugin ise ugradigi en son mutasyonlara kadar her konuda bilgi
sahibi olundugunu dile getirdi. Koca, “Bekledigimiz gibi, bilim virtise kargi Ustunlik elde etti. Agl
galismalariyla atilan adimlar uygarhigin yiiz aki oldu” dedi.

“Cok yakinda S yerli asi adayimiz daha insan calismalarina baslayacak”
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Ulkemizde Durum

(c’iLzAMn’

You are logged in as Mert Kuskucu - logout

Registered Users EpiFlu™ EpiCoV™ EpiPox™ My Profile

EpiCoV™ | Search | Downloads | Upload

Search ¥V Reset filters

EPI_ISL ID { | Virus name | ] EPI_SETID | | [ Complete(d)

Location (turkey v | Host \ v | [0 High coverage(®
Collection [ | to | | Submission | | to | | [0 Low coverage excluded (3
Clade lal | Lineage [ v| Variant | v| [ With patient status(®)

AA Substitutions(3) | v | Nucl Mutations(@ | v | () Collection date complete ()

() Under investigation

Text Search

%

0 Virus name Passage de Accession ID Collection da= Submission L () Length Host Location Originating

O hCoV-19/Turkey/EgeUni-Ornek02/2022 Original EPI_ISL_17012132 2022-03-30 @ 2022-12-08 <'> 29.689 Human Europe / Turkey / Clinical | ;
4{ }
Total: [EWERET viruses < < Wl 232]5] > > EPI_SET Select Analysis Download
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Pandeminin Basi 2019-2020 6. Ay

22F (Omicron, XB8H) @ 224 (Omicron, X8B.1.5)

@ 21K (Omicron, BA.1) .22D (Omicron, BA.2.75)
21M (Omicron, B.1.1.529} )

24L (Omicron, ~BA2} () @ 22¢ (Omicron, BA212.1)
@ 2e (Theta, P3)
228 (Omicron, Ba:5) ) @ 22 (omicron, Ba.1)
'QOJ (Gamma, P.1) :
208 (81149 @ 224 (Omicron, BA4)
@201 Aiphe, BA.4.7)
@ 2r 02
200 AN @ 216 (Lambaa, C.37)
@21 0eitn)

21A (Delta, B.A1.61 742).
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Novel Coronavirus Daily Cases
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201 Alfa, V1

Alfa varyanti (B.1.1.7)

Vahsi tip SARS-CoV-2'den %40-80 daha fazla bulasabilir
oldugu tahmin ediliyor (cogu tahmin bu araligin orta ila
ust ucunu kaphyor).

Bilim adamlari, Aralik 2020'nin baslarinda, Birlesik
Krallik'in Kent ilcesinden viral dizileri gosteren bir
filogenetik agacin alisiimadik gorindigu zaman, bu
varyanti daha yaygin bir sekilde not ettiler.

Varyant, infeksiyonlarin hizla arttigi Aralik ortasina kadar
hizla yayilmaya basladi.
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21M (Omicron, B.1.1.529)
21L (Omicron, ~BA:2)
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@ 216 (Keppa, B.1617.1)
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22?10m1cr0n)(58). ‘23:« (Omicron, XBB.1.5)

21K (Omicron, BA.4) '\‘?4220 (Omicron, BA.2.75)

22C (Omicron, BA,2.42.4)
228 (Omicron, BA'S) ‘ZZEtom:cron, BQ.1)

22A (Omicron, BA.4)

21G (Lambda, C.37)
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General details

WHO
Designation

Lineage
First detected
Date reported

Status

Beta

B.1.351
Nelson Mandela Bay, South Africa

July 2020; 2 years ago or August 2020;
2 years ago

Variant of concern
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@10 (eta.1.525)
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@ 20e (01, B.1477)

22F (Omicron, X85}f) @ 2+ (omicron, xeB.15)
24K (Omicron, BA4)-{f 220 (Omicron, BA.2.75)
22C (Omicron, BA,2.42.4)
228 (Omicron, BA'S) ' 22E (Omicron, BQ.1)

22A (Omicron, BA 4)

216G (Lambda, C.37)

15



Dataset
necov 4
open -
global -
ém -
Date Range ;]
O=0
™ 2021-01-30 2021-06-30 (9
P pLay ORESET
Color By (i ]
Clade v
Filter Data £
Type filter
Tree Options &
Layout

= RECTANGULAR

%% RADIAL

¥-{ UNROOTED

[#£ clock

5 SCATTER

Branch Length
TIME DIVERGENCE -

e X
&g DOCS HELP  LOGIN K
S

Phylogeny
Clade A~

22F (Omicron, XBB).

Q} 21K (Omicron, BA.1) . 220 (Omicron, BA.2.75)

@ 224 (omicron, xeB.15)

. e 21M (Omicron, B.1.1.523/{)
. 20H [Beta, V2) D 21G (Lambda) = 21L (Omicron, ~BA:2) () @ 22¢ (Omicron, BA242.1)
B 20 (Alpha V1) [] 21H (My) @ i€ (rheta, 3)
. 20J) (Gamma_vs) ~1 198 . ZZB(OMI:mn‘BA.S)Q .ZZE[Omlcmn,EQ.ﬂ
i — 20J (Gamma, PA)
Il 214 Delts) i 204 28 @104 @ 224 (Omicron, BA4)
B 20 (Deits) [ 20c @201 ke, B.147)
B 21B (Kzppa) ] 206
[l 21D (Eta) [ 20e(euy) ®xre2
D 21E (Theta) D 208 200 (8411 @ 216 (Lambda, C.37)
[] 21F (lota)
@211 0eite)
21A (Delta, BAS17.2 )
@21 (0eita)
20A (BA)
19A(B)
198 (A} @ 21 (ota, B1.526)
= @ 21 (Epsiion, B.1.4271429)
— _ wcl
e o : @ 204 (Beta, B.4351)
— _ @ 211y, B1:621)
— - @612
21) (Deita) —_— @ 210 Eta, B.1.525)
| : — — > = @ 215 (Kepps, B1617.1)
1020 2021 2022 2023 @ e 1, 84471
Date
Diversity ENTROPY EVENTS || AA NT
1L
10
038
0.6
0.4
02 ‘
| |
0.0 "

q 2000 4,000 6,000 5.000 10,000 12,000 14,000 16000 18,000 20,000 22,000 24,000 26000 25,000
[ o | A eSO RO (R
I ovw» | OO U8 oefiings (Sl nck IS

! J T J T T T L] ) T L] L) T L I 1

a 2,000 4,000 6,000 8,000 10,000 12,000 14,000 16.000 18,000 20.000 22,000 24,000 26000 25,000

A A

KOG UNIVERSITY iSBANK CENTER FOR INFECTIOUS DISEASES




Varyant Cilginhgt

Phylogeny

Clade A

B 20K (Beta, v2) ] 21G(Lambda)

B 20! (Alpha, V1) ] 21H (Mu)

B 20Ji(Gamma, v3) 198

B 21A(Delta) ] 20A

B 21)(Delta) ] 20C

Bl 218 (Kappa) ] 20G

B 21D (Eta) ] 20E(EUY) _
B 21E (Theta) 7] 202 e
[ ] 21F (lota) =

First Report of SARS-CoV-2 Gamma Variant
in Turkey

Mert Ahmet Kuskucu'@®, Yesim Tuyji Tok' (&, Okan Kadir Nohut2 @), Zarifa Abullayeva3 @, Ebru Yiicebag' @,
Flisun Can*®, Serap Simsek Yavuz? @, Haluk Eraksoy*®, Kenan Midilli* @

020 2021 2022 2023
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.t)f Varyant Cilginlig;; 21A, 21) Delta

e Delta varyanti (B.1.617.2), COVID-19'a neden olan viriis olan SARS-CoV-2'nin bir
varyantiydi.

* |lk olarak 5 Ekim 2020'de Hindistan'da tespit edildi.
* Delta varyanti, 31 Mayis 2021'de adlandirildi ve 22 Kasim 2021'e kadar 179'dan fazla
ulkeye yayildi.

* Diinya Saglik Orguitii (WHO), Haziran 2021'de Delta varyantinin déniistugini belirtti.
kiiresel olarak baskin tdr.

Mutations
Spike |
- ORFlab = | - L1 e — | No-
Amino acid mutations of SARS-CoV-2 Delta variant plotted on a genome map of SARS-CoV-2 with a focus on Spike.[37]
A s 44 $d !
o & e & & &
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,bf Hosgeldin Omicron

 Omicron (B.1.1.529),

* ilk olarak 24 Kasim 2021'de Giiney Afrika'da Genomik izleme Ag: tarafindan Diinya Saglik
Orgiti'ne (WHO) bildirilen SARS-CoV-2'nin bir cesididir.

* |lk olarak Botswana'da tespit edildi ve diinya capinda dolasimda baskin varyant haline
geldi.

* Orijinal B.1.1.529 varyantini takiben, Omicron'un cesitli alt varyantlari ortaya cikmistir:
BA.1, BA.2, BA.3, BA.4 ve BA.5.

 Ekim 2022'den buyana, BA.5'in BQ.1 ve BQ.1.1 olarak adlandirilan iki alt varyanti ortaya
ciktu.

« Uc doz COVID-19 asisi, Omicron ve alt varyantlarinin neden oldugu ciddi hastaliga ve hastaneye
yatisa karsi koruma saglar.

« Uc doz asilanmis bireyler icin BA.4 ve BA.5 varyantlari, énceki alt varyantlardan daha
bulasicidir ancak daha bulyulk bir hastalik veya ciddiyet olduguna dair bir kanit yoktur.
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,bf Omicron, BQ1.*

e K444T ve N460K dahil olmak tGzere bazi 6nemli antijenik bolgelerde spike
mutasyonlari tasiyan BA.5'in bir alt soyu.

* Bu mutasyonlara ek olarak, BQ.1.1 alt soyu, bir anahtar antijenik bolgede
(yani R346T) ek bir spike mutasyonu tasir.

* Epidemiyolojik 40. hafta itibariyle (3 - 9 Ekim), GISAID'e sunulan dizilerden
BQ.1* %6 prevalansa sahiptir ve 65 Ulkede tespit edilmistir.

* Insanlarda yapilan calismalardan ciddiyet veya bagisikhigin kacisina iliskin
herhangi bir veri bulunmamakla birlikte, BQ.1*, Avrupa ve ABD de dahil
olmak Uzere bircok ortamda dolasimdaki diger Omicron alt soylarina gore
onemli bir blyume avantaji gosteriyor ve bu nedenle yakin izlemeyi garanti
ediyor.
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,bf Omicron, BQ1.*

* Bu ek mutasyonlarin, dolasimdaki diger Omicron alt soylarina gore bir
bagisiklik kacis avantaji saglamasi muhtemeldir ve bu nedenle daha yuiksek
bir yeniden enfeksiyon riski, daha fazla arastirmaya ihtiyac duyan bir
olasiliktir.

* Su anda hastalik siddetinde bir artis oldugunu gosteren hicbir epidemiyolojik
veri bulunmamaktadir.

* Gozlenen immunolojik degisikliklerin asidan kacis Gzerindeki etkisi henlz
belirlenmemistir. Su anda mevcut olan bilgilere dayanarak, enfeksiyona karsi
astlarin (hem endeks hem de yakin zamanda tanitilan iki degerlikli asilar)
sagladigl koruma azaltilabilir, ancak ciddi hastaliga karsi koruma Uzerinde
onemli bir etki 6ngdrilmemektedir.
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,bf Omicron, XBB*

 XBB*, BA.2.10.1 ve BA.2.75 alt soylarinin bir rekombinantidir.

* Epidemiyolojik 40. hafta itibariyle (3 - 9 Ekim), GISAID'e sunulan dizilerden XBB*,
%1,3'lUk bir kliresel prevalansa sahiptir ve 35 Ulkede tespit edilmistir.

* TAG-VE, bu alt soyun blyume avantajina iliskin mevcut verileri ve Singapur ve
Hindistan'dan klinik siddet ve yeniden enfeksiyon riskine iliskin bazi erken kanitlarin
yani sira diger ulkelerden gelen girdileri tartisti.

* Bolgesel genomik surveyansta XBB* prevalansinda genis bir artis olmustur, ancak
henlz tutarli bir sekilde yeni enfeksiyonlardaki artisla iliskilendirilmemistir.
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,bf Omicron, XBB*

* Dahaileri calismalara ihtiyac duyulsa da, mevcut veriler XBB* enfeksiyonlari icin
hastalik siddetinde onemli farkhliklar oldugunu gostermemektedir.

* Bununla birlikte, dolasimdaki diger Omicron alt soylari ile karsilastirildiginda daha
yuksek yeniden enfeksiyon riskine isaret eden erken kanitlar vardir.

* Yeniden enfeksiyon vakalari, 6ncelikle Omicron éncesi donemde ilk enfeksiyonu
olanlarla sinirliydi. Su an itibariyle, diger Omicron soylari tarafindan indiklenen son
bagisiklik tepkilerinden kacisi destekleyen hicbir veri yoktur.

 XBB*'nin artan bagisiklik kacisinin yeni enfeksiyon dalgalarini yonlendirmek icin
yeterli olup olmadigi, nceki Omicron dalgalarinin boyutu ve zamanlamasinin yani
sira COVID-19 asilama kapsamindan etkilenen bolgesel bagisiklik ortamina bagli
gorinmektedir.
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Omicron, XBB1.5

Indicator [Confidence in the
assessment
Growth advantage |National weekly growth advantage in the United States of America, but within-country regional differences reported, [Low

with an increase in proportions from 1% (95% Cl 0.3-2.2%) in week 47 to 8% (95% Cl 3.4-15.3%) in week 50, and a rapid
increase in proportion in the north-east part of the United States of America. As of the date of publication, available
data are available only from one country, and therefore confidence in a global assessment is low.

Antibody escape Along with BQ.1" variants, XBB* variants are the most antibody-resistant variants to date. 2* Using pseudotyped virus [Moderate
neutralization assays, XBB.1.5 is shown to be equally immune evasive as XBB.1, the Omicron subvariant with the
highest immune escape to date.” These data reported that sera from individuals with a) BA.1, b) BA.5 or c¢) BF.7
breakthrough infection and three doses of the inactivated vaccine (Coronavac) or d) BA.5 infection following three or
four doses of mMRNA vaccine (BNT162b2 or mRNA-1273) do not induce high neutralization titers against XBB.1.5.° There
is currently no data on real world vaccine effectiveness against severe disease or death.

Severity and clinical [No data. Severity assessments are ongoing. [Low
considerations XBB.1.5 does not carry any mutation known to be associated with potential change in severity (such as S:P681R). &7
Risk assessment Based on its genetic characteristics and early growth rate estimates, XBB.1.5 may contribute to increases in case incidence globally. To date, the
overall confidence in the assessment is low as growth advantage estimates are only from one country, the United States of America.
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Omicron, XBB1.5

Indicator [Confidence in the
assessment
Growth advantage |National weekly growth advantage in the United States of America, but within-country regional differences reported, [Low

with an increase in proportions from 1% (95% Cl 0.3-2.2%) in week 47 to 8% (95% Cl 3.4-15.3%) in week 50, and a rapid
increase in proportion in the north-east part of the United States of America. As of the date of publication, available
data are available only from one country, and therefore confidence in a global assessment is low.

Antibody escape Along with BQ.1" variants, XBB* variants are the most antibody-resistant variants to date. 2* Using pseudotyped virus [Moderate
neutralization assays, XBB.1.5 is shown to be equally immune evasive as XBB.1, the Omicron subvariant with the
highest immune escape to date.” These data reported that sera from individuals with a) BA.1, b) BA.5 or c¢) BF.7
breakthrough infection and three doses of the inactivated vaccine (Coronavac) or d) BA.5 infection following three or
four doses of mMRNA vaccine (BNT162b2 or mRNA-1273) do not induce high neutralization titers against XBB.1.5.° There
is currently no data on real world vaccine effectiveness against severe disease or death.

Severity and clinical [No data. Severity assessments are ongoing. [Low
considerations XBB.1.5 does not carry any mutation known to be associated with potential change in severity (such as S:P681R). &7
Risk assessment Based on its genetic characteristics and early growth rate estimates, XBB.1.5 may contribute to increases in case incidence globally. To date, the
overall confidence in the assessment is low as growth advantage estimates are only from one country, the United States of America.
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Turkiye'de; Eylul 2022 Sonrasi
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REKOMBINANTLAR ???

XBB S1'de kirilma noktasi olan BJ.1 ve BA.2.75'in rekombinant soyu

BA.2.5, BA.5'in rekombinant soyu. ve agirlikli olarak Fransa,
XAZ Almanya, Hirvatistan, Danimarka ve ABD'de bulunan BA.2.5, Eylilde 2 Adet

XBC BA.2 ve B.1.617.2*'nin rekombinant soyu, agirlikli olarak
Filipinler'de, XBC.1 Cogunlukla Filipinler, Gliney Kore, ABD,

XBC.1 Singapur, S:L452M ile tanimlanir, Aralik 1 adet
XBD BA.2.75.2 ve BF.5'in rekombinant soyu, Hindistan ve Global Aralik 1 adet
XBF BA.5.2.3 ve CJ.1'in rekombinant soyu, Avustralya'da domine Aralik 1 adet
XBF.7 Kiresel, N:T379I Kasim 1, Arali 4 Adet
BA.2.3.17 ve BA.2.75.2'nin rekombinant soyu, agirhikh olarak
XBH Brunei'de Ekim 1 Adet
XBK BA.5.2 ve CJ.1'in rekombinant soyu, Danimarka/Avrupa Kasim 1, Arali 4 Adet
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Yasamayi ciddiye alacaksin,
yani o derecede, oylesine ki,
mesela, kollarin bagl arkadan, sirtin duvarda,

yahut kocaman gozliklerin, i st s |
beyaz gomleginle bir laboratuvarda Prof, Dr. Kenan Midill
insanlar icin olebileceksin, Molektler Mikrobiyolel

COVID-19 Tam Laboratuvarn

hem de ylzunu bile gormedigin insanlar icin,
hem de hi¢ kimse seni buna zorlamamisken,
hem de en glzel en gercek seyin

yasamak oldugunu bildigin halde.
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