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Giriş

• Rhinovirus(RV)
• Enterovirus cinsindeki Picornaviridae familyasına aittir
• Tek zincirli + polariteli RNA virüsü
• 1956 yılında keşfedildi
• Soğuk algınlığı
• Nükleotid dizi homolojilerine göre üç türde; RV-A, RV-B ve RV-C 

sınıflandırılır ve 160'ın üzerinde RV serotipi bulunmaktadır



Giriş

• Tek zincir pozitif polariteli RNA
virusu

• Keşif 1956

• Soğuk algınlığının etiyolojik ajanı

• Tüm dünya yıl boyu

• ÜSYE en sık etken



Giriş

Ortalama bir yetişkin yılda 2-3 kez 
soğuk algınlığı 
Çocuklar 8-12 kez 
Çocuklar RV’ nin ana rezervuarı olarak 
kabul edilir
Bebek ve çocuklarda bronşiyolit
Astım alevlenmeleri
Yaşlı ve immünsupresif hastalarda
ölümcül pnömoni

• Her mevsimde görülebilir

• Çoğunlukla sonbaharda bazen
ilkbaharda pik

• Kış ayları hariç diğer mevsimlerde en
çok ÜSYE etkeni RV

• RV-C ılıman subtropikal sonbahar-
kış pik

• RV-A ve RV-B için spesifik bir

bölgesel ve mevsimsel dağılım yok



Giriş ve Amaç

• Projenin amacı; Bursa Uludağ Üniversitesi Tıbbi Mikrobiyoloji 
Anabilim Dalı PCR laboratuvarına 22.10.2021- 13.12.2022 tarihleri 
arasında gönderilen nazofaringeal sürüntü örneklerinden Multiplex
PZR ile RV pozitifliği saptanan 80 adet örneğin moleküler yöntemlerle
alt tiplendirilmesini yapmak, RV’lerin moleküler epidemiyolojisini, yaş, 
cinsiyet arasındaki ilişkiyi belirlemek
• RV’lerin mevsimsel dağılımını tespit etmek

• COVID-19 pandemisi sonrasında alt tiplerde değişim olup
olmadığının belirlemek

Tez Projesi: TYL-2022-1056-BAP tarafından desteklenmiştir



Gereç ve Yöntem

• Multipleks PZR (Sendromik panel) ile RV 
pozifliği saptanan, 0-90 yaş aralığındaki 
hastalara ait 80 örnek

• Viral RNA ekstraksiyonu, PureLink™ Viral
RNA/DNA Mini Kit (ThermoFisher
Scientific)

• QIAGEN (Germany) OneStep RT-PCR Kit
• Agaroz jel elektroforezi ile 390 bp

uzunluğundaki hedef
• Saflaştırma için GeneAll Expin™ Gel 

SV(South Korea)
• Sanger Dideoksi Dizileme
• Biyoinformatik analiz için MEGA 11





Bulgular

80 örneğin

33’ü (%41,25) RV-A,

8’i (%10) RV-B,

31’i (%38,75) RV-C,

3’ü (%3,75) Enterovirus D68

5’i (%6,25) tiplendirilemedi

• Hastaların 39’u (%48,75) kadın, 
41’i (%51,25) erkek
• 2021 yılında 3 örnekte RV-A 

(%60), 2 örnekte RV-C (%40)
• 2022 yılında 30 örnekte RV-A 

(%44,7), 8 örnekte RV-B (%12), 
29 örnekte RV-C (%43,3)

Uyguladığımız protokol tek basamaklı reverse transkripsiyon PZR olması nedeniyle daha kısa sürede daha az malzeme 
kullanılarak gerçekleştirildi 



Bulgular

• Aylara ve mevsimlere göre
dağılım
• RV-A yıl boyu ve dört mevsim
• RV-C sıklıkla sonbahar ve kış

İlbahar Yaz Sonbahar Kış

RV-A %40 %100 %36 %83

RV-B %20 %0 %10 %0

RV-C %40 %0 %54 %17



Bulgular

• Cinsiyete göre RV dağılımları
• Kadınlar
• 18’inde (%50) RV-A 
• 5’inde (%13,9) RV-B 
• 13’ünde (%36,1) RV-C 

• Erkekler
• 15’inde (%41,7) RV-A 
• 3’ünde (%8,3) RV-B 
• 18’inde (%50) RV-C



Bulgular

• Rhinovirus türlerinin erişkin ve 
çocuk hastalardaki dağılımına 
bakıldığında RV-A nın sadece 
çocuklarda, RV-B ve RV-C’ nin
her yaş grubunda görüldüğü 
tespit edilmiştir



Bulgular
Filogenetik Analiz



Tartışma

• RV'ler tüm dünyada ve yıl boyunca solunum yolu hastalığına neden 
olur 
• Çoğunlukla sonbaharda ve bazen ilkbaharda olmak üzere en az iki pik 

görülür
• Kış ayları hariç diğer mevsimlerde solunum yolu etkeni olarak en çok 

RV görülmektedir 
• RV-A en sık saptanan RV türü olmuştur, bunu sırasıyla RV-C ve RV-B 

izlemektedir 



Tartışma
• Ülkemizde pandemi öncesinde yapılan çalışmalar
• Demirkan ve ark. Aydın’da yaptıkları çalışmada
• 65 örnek
• RV A %43,1
• RV B %10,8
• RV C %43,1

• Güney ve ark. İstanbul’da yaptıkları çalışmada
• 82 örnek
• RV A %42,7
• RV B %14,6
• RV C %42,7

Uyguladığımız protokol tek basamaklı reverse transkripsiyon PZR 
Zaman, işgücü, malzeme açısından avantajlı



Sonuç

• Çalışmamızda elde edilen veriler, dünyada ve ülkemizde yapılan diğer 
çalışmalarla benzer
• RV-A tüm yıl boyunca
• RV-C ilkbahar ve sonbaharda baskın 
• RV-B’nin ise düşük oranda da olsa dolaşımda
• Bu çalışma ülkemizde COVID-19 pandemisi sürerken RV 

tiplendirmesini yapmış olan ilk çalışma 
• RV, COVID-19 pandemisinden etkilenmedi
• RV alt tipleri de COVID-19 pandemisinden etkilenmedi

Agca H, Akalin H, Saglik I, Hacimustafaoglu M, Celebi S, Ener B. Changing epidemiology of influenza and other
respiratory viruses in the first year of COVID-19 pandemic. J Infect Public Health. 2021;14:1186-1190.
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