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Pseudomonas aeruginosa Kolistin Direnç Oranı, Türkiye

Toplum Kaynaklı Enfeksiyonlarda Kolistin Direnç Oranı, Türkiye

Türkiye’de 2015-1018 yılları arasında toplum kaynaklı 
enfeksiyonlarda görülen kolistin direnç oranı. Ergönül et al., 
JHI, 2016;  Aydın et al., JHI, 2018;  Aydın et al., EJCMID,2020

Karbapenem dirençli 
Gram negatif bakteriler

Kolistin kullanımı

Kolistin direnci
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P. aeruginosa : Kolistin Direnç Mekanizması ve Virülans Faktörleri

• Flagella, pili ve lipopolisakkarit gibi bakteriyel yüzey faktörleri
• Demir alım sistemleri
• Toksinlerin salgılanması
• Biyofilm oluşumu

• LPS modifikasyonu pmrAB and phoPQ
• Effluks pompalarının artışı
• Porin kaybı

Kolistin Direnç Mekanizmaları Virülans Faktörler
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Amaç

Kolistin dirençli P.aeruginosa’da yapısal ve fonksiyonel 

değişiklikler;

• Virülans faktörler

• Kolistin direnciyle ilişkili mekanizmalar
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Yöntem
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Kolistin Direncinden Sorumlu Genler: pmrAB, phoPQ, cbrAB, parRS
Metagenomik ve Transkriptomik İncelenmesi

Duyarlı-Dirençli
Aynı genomik değişiklik motifleri

Metagenomik Transkriptomik

Dirençlilerde duyarlıya oranla artış;
phoP 17.2 kat 
phoQ 13.3 kat
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Kolistin Direnci ile İlişkili Genler: Effluks ve Porin
Metagenomik ve Transkriptomik İncelenmesi
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Metagenomik

Duyarlı-Dirençli
Aynı genomik değişiklik motifleri

Transkriptomik

Porin

oprJ 2.5 kat

oprN 3.7 kat

oprD 5.8 kat

Dirençlilerde duyarlıya oranla;

Effluks

mexAB 2.5 kat 

mexXY 2.5 kat
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Virülans Faktörlerin Metagenomik İncelenmesi

Demir Alım Sistemleri
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Biyofilm Genleri

Duyarlı-Dirençli
Aynı genomik değişiklik motifleri
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Virülans Faktörlerin Transkriptomik İncelenmesi

Dirençlilerde duyarlıya oranla azalış;

Piyoverdin 3.5 kat Piyoşelin 1.2 kat Biyofilm Sentezi 1.5 kat Motilite 1.4 kat
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Bulgular – in vivo C.elegans enfeksiyon modeli 
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Sonuç

• P.aeruginosa’nın kolistin direncine uyum sürecinde, bakteri üzerindeki dirence bağlı stresi azaltmak için;

demir alım mekanizmaları, motilite, biyofilm ve sekresyon sistemlerini zayıflattığı izlenmiştir

• Bu sistemleri hedef alan antivirülan terapiler, P.aeruginosa enfeksiyonlarının tedavisinde yeni 

hedeflerinin geliştirilmesine öncü olabilir.
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