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C. parapsilosis azol direnci

mutasyonunun saptanmasinda yeni bir
yontem: tARMS-PCR
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. . Giris
< Candida parapsilosis=> Ulkemizde kandidemi’ye sebep olan en yaygin

ikinci Candida tur

% Son yillarda Turkiye ve diger bazi Ulkelerdeki C. parapsilosis
izolatlarinda azol direncinin arttigi bildirilmistir.

¢ Azol direncinde en sik karsilasilan mekanizma:
llacin hedefi=> ERG11 geni=> lanesterol demetilaz enzimi
ERG11-> Y132F

% ERG11 genindeki tek nukleotid polimorfizmleri (SNP'ler) =>altin standart yontem - Sanger dizileme

% Sanger Dizileme
*Yuksek maliyetli ekipman
*Deneyimli personel ve zaman
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{ ). Amacg

*Amac: Bu calismada, C.parapsilosis suslarinda Y132F
mutasyonunun tespiti icin;

*Basit ve ekonomik bir alternatif olarak tetra-primer

amplifikasyon refrakter mutasyon sistemi-polimeraz
zincir reaksiyonu (tARMS-PZR) yontemini sunuyoruz.
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Yontem

Sivi Mikrodiliisyon

MIK testi
(CLSI)
21 C. parapsilosis Mutasyon tayini
izolati tARMS-PCR
Primer Dizayni
*2 dis (F,R) tARMS-PCR
ERG11 geni *2i¢c (FR)
Y132F mutasyon Amplifikasyon ve
tayini Goriintileme
tARMS-PCR ve Sanger
dizileme sonuglarinin
karsilastiriimasi
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MIK & Y132F mutasyon analizi

8 C.parapsilosis izolatl 2 Y132F (+)

% 6 C.parapsilosis izolatt >Y132F (-)

7 C.parapsilosis izolati = flukonazole

Ornek No Flukonazol Y132F
ug/ml
(MIK degeri)
481 Z 1
519 4 1
1200 Z 1
293 8 1
420 8 1
456 16 1
406 16 1
416 32 1
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Ornek No Flukonazol Y132F
ug/ml
(MIK degeri)
1145 4 0
1146 4 0
388 16 0
737 16 0
1207 16 0
814 32 0

duyarli
Ornek No Flukonazol Y132F
ug/ml
(MIK degeri)
906 0.25 0
518 0.5 0
805 0.5 0
815 0.5 0
857 0.5 0
871 0.5 0
860 1 0




Tetra ARMS PCR

Y132F(-) Y132F(+) D A395T
Fw Tic T Fw Tig
F dig primer primer Q F dis primer primer
—) 4 3’ — —) T
5 A 5 T 3
5’
3’ T 3’ A 5
Rv A i¢ primer R dig primer Rv A i¢ primer R dis primer
l Tetra ARMS-PCR M T
Fdis - Ortak amplikon
Rdis - 360 baz cifti
FwTic | - Y132F (A395T) mutant tip amplikon
Rdis A - 201 baz cifti
F EEEE— A
dis - Yabanil tip amplikon
RVA i — T - 160 baz cifti
l Jel Géruntusi
Y132F(-) , mutant olmayan Y132F(+) , mutant
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Tetra ARMS PCR_Sonuglar

Y132F (+) Y132F (-) FLU Duyarh

| 1 1

M 406 416 420 456 481 519 1200 293 388 737 814 1145 1146 1207 518 805 815 857 860 871 906 ATCC NC

360 —>»

201 —»
160 —

* Y132F mutasyonu tasiyan ve tagsimayan tum C.parapsilosis izolatlarinda, tARMS-PCR
yonteminin Sanger sekanslama ile uyyumu %100 olarak bulunmustur.
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{ ). Tartisma

% tARMS-PCR yontemi: % Sanger Dizileme yontemi:
Y132F mutasyonunu gdstermede; Y132F mutasyonunu gostermede;
* Ucuz * Yuksek maliyetli ekipman
« Ulasilabilir * Deneyimli personel ve zaman
« Kullanimi kolay gerektirmektedir.
* Yuksek dogrulukla ¢calismaktadir.

% Yuksek dogrulukla calisan tARMS-PCR yontem;
Yuksek maliyetli, deneyimli personel ve ekipman gerektiren referans yontem olan Sanger dizileme

yontemine iyi bir alternatif olarak 6ne ¢ikmaktadir.
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