Hepatit C genotiplendirme
sonuclari yoniinden Turkiye ve
Gircistan hastalarinin
karsilastirilmasi
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« Turkiye ve Gurcistan’ dan gonderilen Hepatit C’ li
hasta orneklerinde,

* Tedavi suresi, takibi ve kismen basarisinda 6nemli
kriter olan HCV genotipinin belirlenmesi,

+ [ki Glke hastalari arasinda HCV genotiplerinin
kiyaslanmasi,

* Sonuclarin yorumlanmasi amaclanmistir.
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+ Toplamda 882 hasta drneginde HCV genotiplendirme
* 2013-2016, 646 (%73,2) Tiirkiye ve

* 2015-2016 236 (%26,8) Giircistan hasta rnegi

+ Kit; NLM ( italya) firmasinin Real-Time PCR Kkiti

* HCV’nin 7 tipini, hem de 13, 1b, 23, 2b, 23/c, 33, 3b, 3¢,
3k, 4a, 4b, 4¢/d, 4e, 41, 4h, 5a, 6 a/b, 6 a/b, 7a alt
* Cihaz; Qiagen Rotorgene 6000 Real-Time PCR cihazi
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* HCV genotiplendirme icin 6rnekler;

* 2013-2016 , Tirkiye, calismakta oldugumuz cesitli
hastanelerden 646 hasta ornegi,

* 2015-2016 yillarricinde Gircistan’ da anlagmal
oldugumuz merkezi bir hastaneden gonderilen 236
hasta 6rneginde de genotiplendirme calismasi
yapimistir.




646 Turk Hastada;
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236 Gurcu Hastada
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Calisma Sehir Olgu sayisi | Genotip 1b | Genotip Genotip3a

1995 Abacioglu [zmir 89 % 75 %19 -
1996 Sénmez Malatya 80 % 69 %5 -
1996 Tuncer Ankara 58 %72 % 21 -
1998 Akpinar 86 % 81 %15 -
1999 Kendal Diyarbakir 28 %100 -
1997 Yarkin Adana 89 %100 -
2000 Yarkin Adana- 62 %91 % 6 -
Mersin
1999 Turkoglu istanbul 239 % 70 %6 -
2002 Erensoy 45 % 67 %33 -

2002 Yildiz Ankara 79 % 91 % 6



Calisma Sehir Olgu Genotip 1b | Genotip 1a Genotlp
sayisl

2002 Bozdayi Ankara

2004 Bozdayi Ankara 365 % 84 % 11 -

2006  Selcuk Ank, 1099 %73 HD
Ada, izm %68 PD

2005 Turhan Tarkiye 30 %100 - -
Avrupa 20 %20 % 60 %20
(5-39 yil)

2007 Ural Konya 80 %100

2008  Altug [zmir 345 % 87 %10

2008  Kiiciikoztas istanbul 115 % 81 %5 %6

2012 Tekin Koruk S.urfa % 82 %18

2015 Agca Bursa 231 % 93 - % 4

2014 Saglik Antalya 422 % 63 % 15 %11
5 yillik 40 yabana %42 % 48
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* Turkiye’ de, HCV genotipleri, ¢calismalarda,

* %66-100 1b,
* %6-33 13,
* %1-11 33



646 Turk hastada;
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Gurcistan Hepatit C Eliminasyon

Programi

~ Launched in April 2015

Gilead Committed to provide Sofosbuvir and
Ledipasvir/Sofosbuvir free of charge



Country population: 3.7 million

HCV in General Population HCV Genotype Distribution

2015 National Survey S
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Note: NS5B and 5’'UTR/Core sequencing studies indicate that more than half of HCV genotype 2
patients in Georgia are actually infected with 2k/1b recombinant strain




236 Gurcistan hastasinda
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« Turk hastalarda, genotip 1, 4 ve 5’in Gurcl hastalara
gore neredeyse 2 kat daha fazla oldugu saptanmistir

* Peg IFN + Ribavirin tedavisi 22?



= Genotip1,45

Turkiye Gurcistan
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* Genotip 2 ve 3’Un orani Turk hastalarda, Glircl
hastalarin yarisindan daha az sayida tespit edilmistir.
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Tlrkiye Gurcistan
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* Damar i¢i uyusturucu bagimlilarinda daha ¢ok

gorulen genotip 3' n Turk hastalara gore Gurcu
hastalarda 2 kat daha fazla géztikmesi dikkat ¢ekicidir.



Genotip 3, Turkiye — Gurcistan Verileri
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W Genotip 3

Tarkiye Gurcistan
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* Ayrica, Turkiye’ de yapilan daha dnceki ¢alismalara
bakildiginda genotip 3’ Gin ge¢cmise gore artmis oldugu
gorulmektedir.



Genotip 3a’ nin Turkiye’ de yillar

icinde artisi
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* Bu durum, iki hasta grubu arasinda risk farkliliklari
olabilecegini distindirmektedir.

* HCV Genotip 3 ile infekte gruba HIV koinfeksiyonunun
eslik edebilecegi distinulmektedir.

* Bu grupta HIV koinfeksiyonun arastirilmasi, calismaya
farkl bir boyut katacaktir.



\

# Turkiye ile Gurcistan komsu oldugundan ve son
zamanlarda 6zellikle Karadeniz bolgesinden
Gdrcistan'a gecislerin artmasindan dolayi her iki tlke
HCV genotiplerinde molekiiler ve epidemiyolojik
degisimlerin olasi oldugu dustndlmektedir.

* Calisma, bu acidan gelecege yonelik bir perspektif
sunabilir.
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* Ayrica Gurcistan hastalariicinde, daha ¢ok Uzak Dogu
Asya’da gortilen Genotip 6m’ in de saptanmis olmasi
dikkat cekici olarak degerlendirilmistir.

* Gelecekte, sekans tabanli analizlerin yapilmasi, iki
tlkenin suslarinin filogenetik agacta evrimsel
yakinliklarinin gosterilmesi ve molekdler
epidemiyolojik dolasim hakkinda fikir vermesi
bakimindan 6nemli olacaktir.



Tesekkiir ederim

Dr.Safak Goktas

Gelisim Tip Laboratuvarlari




