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GİRİŞ ve AMAÇ 

 Hepatit C virüsü (HCV) bütün dünyada hepatit, siroz 

ve karaciğer kanserinin en önemli etkenidir 

 Bu virüs, Flaviviridae ailesi içinde yer alan, zarflı tek 

iplikli bir RNA virüsüdür 

 Dünya genelinde yaklaşık 170-300 milyon insanın 

HCV ile infekte olduğu tahmin edilmektedir 

 Filogenetik olarak altı majör genotipi belirlenmiştir ve 

her bir genotip farklı alt tipleri içermektedir 

Aman W et al. Virol J 2012; 9: 57. 



GİRİŞ ve AMAÇ 

 

 Dünya genelinde HCV genotiplerinin dağılımı coğrafi 

olarak farklılık göstermektedir 

 Ülkemizde ise HCV'li olgularda en sık saptanan 

genotip, HCV genotip 1b'dir 

 Viral genotip tayini antiviral tedavinin seçiminde, 

tedavi süresi ve tedaviye yanıtın takip edilmesinde 

büyük öneme sahiptir 

Sievert W et al. Liver Int 2011; 31(Suppl 2): 61-80. 

Bozdayi AM et al. Arch Virol 2004; 149(11): 2115-29. 



GİRİŞ ve AMAÇ 

 

 

 Bu çalışmada, Kırşehir bölgesinde HCV ile infekte 

hastalarda HCV genotiplerinin dağılımının belirlenmesi 

amaçlanmıştır 



YÖNTEM 

 Ocak 2009-Aralık 2014 tarihleri arasında Ahi Evran 

Üniversitesi Eğitim ve Araştırma Hastanesi'ne 

başvuran 

 Anti-HCV pozitif olup  

 HCV RNA düzeyi tespiti istenilen toplam 356 hasta 

çalışmaya alındı 



YÖNTEM 

 Hasta serumlarında Anti-HCV tespiti 

kemiluminesans makroeliza yöntemiyle (Roche 

Diagnostics, Cobas 6000, USA),  

 

 HCV RNA viral yükü ise Real-time PCR ile (Roche 

Diagnostics, Cobas Taqman 48, USA) saptandı 

 



YÖNTEM 

 

 >25 IU/ml ve üzeri HCV RNA tespit edilen 85 hastanın 

serumu HCV genotip analizine (Linear Array Hepatitis C 

Virus Genotyping Test; Roche Molecular Diagnostics, 

USA) alındı 

 

 



BULGULAR 

 Hastaların 237'sinde (%66,5) HCV-RNA negatif olarak 

saptandı 

  

 HCV RNA pozitif olarak saptanan toplam 119 hastadan 

genotip istemi de yapılan 85 hastada HCV genotip 

dağılımı değerlendirildi 



BULGULAR 

 Genotiplendirme yapılan hastaların 46'sı (%54.1) 

kadın, 39’u (%45.9) erkek idi 

 Yaş aralığı: 24-90 yaş 

 Ortalama yaş: 58.23±16.54 yaş 

 

 5 hasta diyaliz hastası idi 



BULGULAR 

 

 Genotip tespiti yapılan 85 hastada genotip dağılımı 

n % 

genotip 1 64 75.3 

genotip 2 4  4.7 

genotip 3 7  8.3 

genotip 4 10  11.7 

toplam 85 100 



TARTIŞMA ve SONUÇ 

 

 Bu çalışma, bölgemizdeki HCV genotip dağılımını 

yansıtan ilk geniş kapsamlı araştırmadır 

 

 Kötü prognozla ilişkilendirilen ve Türkiye'de en yüksek 

prevalansa sahip olan genotip 1, %75.3 oranıyla 

bölgemizde de en yaygın genotip olarak belirlenmiştir 

 



TARTIŞMA ve SONUÇ 

 

 Genotip 4 oranı (%11.7) ikinci sıklıkta saptanmış olup, 

Türkiye ortalamasına göre yüksek oranlarda tespit edilmiştir 

 

 Ülkemizde yapılan HCV genotiplendirme çalışmalarında, 

genotip 1b'den sonra en sık genotip 1a'nın görüldüğü ve yıllar 

içinde baskın tipten sonra, genotip 2, 3 ve 4'ün daha az 

rastlanılan değişik oranlarda olduğu dikkati çekmektedir 

 

 

 

 
Tezcan S et al.Mikrobiyol Bul 2013; 47(2): 332-338 



TARTIŞMA ve SONUÇ 

Kayman T et al.Türk Mikrobiyol Cem Derg 42(1):21-26, 2012 



TARTIŞMA ve SONUÇ 

 

 

 Çalışmamızda kullanılan ticari yöntemin özelliği nedeniyle 

alt tipler çalışılamamıştır 
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