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GIRIS ve AMAC

Hepatit C virast (HCV) butun dinyada hepatit, siroz

ve karaciger kanserinin en 6nemli etkenidir

Bu virls, Flaviviridae ailesi icinde yer alan, zarfli tek
iplikli bir RNA virtsudur

Dlunya genelinde yaklasik 170-300 milyon insanin
HCV ile infekte oldugu tahmin edilmektedir

Filogenetik olarak alti major genotipi belirlenmistir ve

her bir genotip farkl alt tipleri icermektedir

Aman W et al. Virol J 2012; 9: 57.



GIRIS ve AMAC

« Dinya genelinde HCV genotiplerinin dagilimi cografi

olarak farklilik géstermektedir

» Ulkemizde ise HCV'li olgularda en sik saptanan
genotip, HCV genotip 1b'dir

« Viral genotip tayini antiviral tedavinin seciminde,
tedavi suresi ve tedaviye yanitin takip edilmesinde

buyluk dneme sahiptir

Sievert W et al. Liver Int 2011; 31(Suppl 2): 61-80.
Bozdayi AM et al. Arch Virol 2004; 149(11): 2115-29.



GIRIS ve AMAC

« Bu calismada, Kirsehir bolgesinde HCV ile infekte
hastalarda HCV genotiplerinin dagiliminin belirlenmesi

amacglanmistir



YONTEM

o Ocak 2009-Aralik 2014 tarihleri arasinda Ahi Evran
Universitesi E§itim ve Arastirma Hastanesi'ne
basvuran

o Anti-HCV pozitif olup

« HCV RNA duzeyi tespiti istenilen toplam 356 hasta

calismaya alindi



YONTEM

« Hasta serumlarinda Anti-HCV tespiti
kemiluminesans makroeliza yontemiyle (Roche

Diagnostics, Cobas 6000, USA),

« HCV RNA viral yuk( ise Real-time PCR ile (Roche

Diagnostics, Cobas Tagman 48, USA) saptandi



YONTEM

o« >251IU/ml ve Uzeri HCV RNA tespit edilen 85 hastanin
serumu HCV genotip analizine (Linear Array Hepatitis C

Virus Genotyping Test; Roche Molecular Diagnostics,

USA) alindi



BULGULAR

« Hastalarin 237'sinde (%66,5) HCV-RNA negatif olarak

saptandi

« HCV RNA pozitif olarak saptanan toplam 119 hastadan
genotip istemi de yapilan 85 hastada HCV genotip

dagihmi degerlendirildi



BULGULAR

Genotiplendirme yapilan hastalarin 46'si (%54.1)
kadin, 39'u (%45.9) erkek idi

Yas araligi: 24-90 yas
Ortalama yas: 58.23+16.54 yas

5 hasta diyaliz hastasi idi



BULGULAR

. Genotip tespiti yapilan 85 hastada genotip dagilimi

. In__ %
genotip 1 64 75.3
genotip 2 4 4.7
genotip 3 7 8.3
genotip 4 10 11.7

toplam 85 100



TARTISMA ve SONUC

« Bu calisma, bolgemizdeki HCV genotip dagilimini

yansitan ilk genis kapsamli arastirmadir

« KOtu prognozla iliskilendirilen ve Turkiye'de en yuksek
prevalansa sahip olan genotip 1, %75.3 oraniyla

bélgemizde de en yaygin genotip olarak belirlenmistir



TARTISMA ve SONUC

» Genotip 4 orani (%11.7) ikinci siklikta saptanmis olup,
Turkiye ortalamasina gore yuksek oranlarda tespit edilmistir

« Ulkemizde yapilan HCV genotiplendirme calismalarinda,
genotip 1b'den sonra en sik genotip 1a'nin gorialdigu ve yillar
icinde baskin tipten sonra, genotip 2, 3 ve 4'Un daha az
rastlanilan degisik oranlarda oldugu dikkati cekmektedir

Tezcan S et al.Mikrobiyol Bul 2013; 47(2): 332-338



TARTISMA ve SONUC

Tablo 4. Ulkemizde yapilnms olan bazi HCV genotip arastirma sonuclari.

= Genotip (%)

Arastirmaci (1l N# 1 1a 1b 2 3 4 mix
Abacioglu ve ark. ¥ 1995 89 - 17 (19.1) 07 (75.3) 3(34) - 2(22) -
Sonmez ve ark. ©9 1990 59 - - 41 (69.3) - - - 3(53.1)
Yalcin ve ark @ 1999 28 - - 28 (100) - - - -
Yarkin ve ark. ©7 2000 72 - 145 822 33 - - -
Ozacar ve ark. @® 2001 170 - 17 (10) 138 (81.2) 4(2.4) 1(0.6) 2(1.2) 84T
Bozday1 ve ark_ % 2002 30 8(222) 28 (77.8) - - - -
Erensoy ve ark. “% 2002 50 - 15 (30) 30 (60)

Bozday1 ve ark =V 2004 365 - 43 (11) 306 (84) 10 (3) 3(1) 3(1) -
Selcuk ve ark. == 2006 130 - 32 (240) 89 (68.5) - - 9N -
Altindis ve ark. @ 2006 53 - 3(3T) 49 (92 4) 1(19) - - -
Gikahmetoglu ve ark. =9 2007 57 - 35 55 (90.3) - - - -
Cil ve ark. =¥ 2007 22 - 5227 16 (72.7) - 1(4.5) - -
Ural ve ark. @9 2007 80 - - 80 (100} - - - -
Almglu ve ark. @7 2008 345 - 34099 301 (872) 3{(09) 3(14) 2(0.6)

Sanhdag ve ark. ©® 2009 100 31 2({2) Q0 (90) 2(2) - 5(5) -
Ciftei ve ark. =% 2009 34 (91.2) - - - - 3(8.8) -
Ozbek ve ark ©9 2009 74 3(41) - 65 (87 8) 20271 2027 - -
Kiictikoztas ve ark “V 2010 115 - 1(19) 40 (76.9) 2({(38) 5(9.6) 1(19) -
Kalayci ve ark. @& 2010 30 1 6 (20) 19 (63.3) - - 4(133) -
Alktas ve ark. ©® 2010 39 - 1(26) 38974 - - - -
Celik ve ark. & 2010 178 - 16 (8 99) 157 (B820) 2(112) 3(1.69) - -
Karsligil ve ark. &= 2011 51 - 5(98) 40 (78 4) 4(78) 1(2) 1(2) -
Gokahmetoglu ve ark “® 2011 146 8(9) 5(55) T7(855) 427 - 52 (358) -
Bu calisma 375 924 924 216 (57 6) 12(32) 4 (1) 120 (32) 5(14)

* Cahismadalki foplam drmek savisi, ** Pozifif 6rmek savisi

Kayman T et al.Tirk Mikrobiyol Cem Derg 42(1):21-26, 2012



TARTISMA ve SONUC

« Calismamizda kullanilan ticari yontemin 6zelligi nedeniyle

alt tipler calisilamamistir



TESEKKURLER...




