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Avcilarda isirik, HTLV-1 bulasi

« A severe bite from a non-human primate is
a major risk factor for HTLV-1 infection in
hunters from Central Africa ™’

* Claudia Filippone et al, Pastor Enstitlsd,
Viroloji Departmani, Paris

* Clin Infect Dis, Subat, 2015



HTLV-1

HTLV-1 ilk bulunan insan oncoretrovirusudur
Yetiskinde T-hiicreli |[6semi/lenfoma

Tropikal spastik paraparezi / HTLV-1 ile iliskili
myopati yapabilir

HTLV-1 sik gorilen ve Gzerine odaklanilan bir
durum degildir

Yuksek endemisite bolgelerinde yetiskinlerde
%1-30 arasinda



HTLV-1

Dinyada yaklasik 5-10 milyon insan HTLV-1 ile
enfekte

Bunlar yasamlari boyunca %2-7 HTLV-1 ile
iliskili bir hastaliga yakalanir

Cok kucuk genetik degisimler olur
Molekuler olarak 7 farkli genotipi var
Orta Afrika’ da A,B,D,E,F,G subtipleri

A,B,C subtipleri tropikal spastik paraparezi /
HTLV-1 ile iliskili myopati




HTLV-1

HTLV-1, simian T-lenfotrofik virus tip-1" den
kdken alir

Bu retrovirus maymun dahil primatlarda
endemik

Nadiren aile ici, sekstel gecis bildirilmistir

Cok daha az, transfiizyon, IV uyusturucu
kullananlar arasinda gecis



Amac

Giney Kamerun' da yagmur ormanlari
bolgesinde bulas acisindan yuksek riskli
kisilerin yasadigi alanda calisma yapildi

Calismada insanlar ve turler arasindaki bulas
arasrildi

Burada sempaze, goril ve mormon (vahsi
Afrika maymunu) av amacl avlanmaktadir

Avcilar bu primatlarin sivilari ile siklikla
karsilasmaktadirlar



Calisma populasyonu

Kesitsel calisma 2005-2012 arasinda
Kamerun kirsali calisma bolgesi

Primatlarin avlanmasi, kesilmesi ve evcil
nayvan olarak beslenmesi ile temas

Demografik bilgiler toplandi, temas oykuleri

sirtk dykusu olmayanlardan kontrol grubu
olusturuldu



Calisma bolgesi
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Etik onay ve laboratuvar testleri

Fransiz yasalarin gore Kamerun’ dan yerel etik
kurul onayi alindi

Tum plazma 6rneklerinde HTLV BLOT 2.4, MP,
Singapore kiti ile western blot testi

PCR ile molekuler analiz yapildi
Filogenetik analizler gerceklestirildi



Sonuclar

Calisma poplilasyonu

Isirik 6yklslt olan 269 hasta ve isirigi olmayan
269 kisi kontrol icin alindi

Ortalama yas 44.5 vyl
Isirik olanlar

--184 kisi Bantus kabilesi,
--84 kisi Pygmies kabilesi



Isiran primat dagilimi

Total
n=2649
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Sonuclar

* Ortalama isirik yasi 34.5 yas

e 10 hastada birden fazla, ayni ya da farkli yolla
Isirik oykusu (+)



Serolojik ve molekuler bulgular

Her iki grupta 538 drnek test edildi

WB ile ve 3 farkli PCR amplifikasyonu ile
--22 sero(+)

--5 seroreaktif

--341 sero-intermittent

--170 seronegatif

Tum serolojik ve molekuler sonuclara gore 27
hasta HTLV-1 (+) kabul edildi



Sonuclar

sirtk Oyklsl olanlarda %8.6 (23/269) pozitif
sirik (-) kontrol grubunda %1.5(4/269) pozitif
P<0.001, anlamli

Tek yonld varyans analizinde;




rup arasindaki oranlarin kars

xz
Fuisk factors * p fisher exact values
HTLV-1+ | HILV-1 - | HTLWV-1+ P Odds 959 IC
(m=23) (IN=245) o Walue Ratio e
Sex
male 22 232
female 1 14 0.17-10.58
nussing o o
Ethnicity
Bantus 5 179
Pyzmies 18 &7 3.43-26.94
nussing o o
NHP
monkey 3 150 2 K =0.001 1
ape 20 o6 17.2 | 1042 3.01-36.00
nussing o o
Localization
upper body 14 145 8.8 0.687 1
lower body 7 B8 T4 0.82 0.32-2.12
missing 2 13 e e
Wound
mild 1 73 1. 0.01 1
severe 19 152 11.1 ——  ©.13 1.2-69.49
missing 3 21
Bleeding
fita] 1 3o 2.5 0213 1
Ves 18 181 91 3.88 0.50-20.02
NSSIng 4 26
Hospitalization
fita] 7 119 5.6 0.042 1
Ves 13 84 13.4 2.63 1.01-6.87
nussing 3 43
Scar
fita] (1] 27 4] *=0.141
Ves 20 185 o8
nussing 3 34
Handicap A
no s 118 4.8 *0.128 1
Ves 5 32 13.5 3.07 0.88-10.72
missing 12 o6
Gravity & T
lowr 1 46 2. > 1
medinmm 4] 102 5.6 =017 i1 0.58-16.52
high 14 B0 149 "] T2 1.57-32.58
missing 2 18 P e €
Foamy virus infection
Neg 10 208 4. =0.001 1
Pos 13 3g 25.5 — 7.12 2.91-17.40
nussing o o




Sonuclar

HTLV-1 ile enfekte kisilerin %50’ si ayn
zamanda Simian kdpuksu virusu ile de enfekte

Isirigin siddeti;

-- ciddi yaralanma,

--kan kaybi,

--hastaneye yatis ihtiyaci,
--skar birakma ve

--sakatlik durumlarina gore
0-5 arasinda skorlandi



HTLV-1 %

Foamy %

Sonuclar

Isirik siddeti
arttikca Insan
Kopuksu virus
bulag olasiligi daha
cok artiyor
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Sonuclar

Anlamli cikan bagimsiz faktorler;
-Etnisite
-Isiran primat turu

Ayrica iki kez 1sirilma da HFV bulasi ile daha
cok iliskili bulunmus



PCR sonuclari

env genindeki 522-bp parcasina gore
amplifikasyon yapildi

24/27 hasta pozitif bulundu

env sekanslamaya gore, B genotipi baskindi
(22/24)

2 hastada ise F genotipi bulundu
5" LRT ile de 23/26 hasta pozitif
21/26 hasta genotip B, 2 hasta genotip F idi



PCR sonuclari
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HTLV-1 tdrlerinin STLV-1
tarlerine cok benzemesi
tarler arasindaki gecisi
destekler nitelikte
bulundu



Gecis yolu arastirmasi

Enfekte avcilarin anneleri de arastirildi
Cogu avcinin annesi hayatta degildi
Sekiz anneye ulasilabildi

Ulasilabilen annelerin WB testleri HTLV-1
arastirmasinda (-) bulundu



Tartisma

HTLV-1 prevalansi primat isiriginda, 6zellikle
ciddi isirikta anlamli olarak artmaktadir

STLV-1 virusu da primat isirigi ile insanlara
bulasabilmektedir

Diger retroviruslarda da ayni gecis yolu
gosterilmistir

SFV bulasinin maymun isirigi ile iliskisi daha
dnceden bilinmektedir



Tartisma

* SFV’' nin primatlarin tikriginde bulundugu ve
oral mukozada cogaldigi gosterilmistir

e HTLV-1 de primat tukrigiunde bulunur ve
lenfositlerde ve epitel hiicrelerinde
saptanmistir

23 hastada
bulunmasi i
destekleme

nem HTLV-1 hem de SFV
Ki retrovirusun ko-enfeksiyonunu

<tedir



Tartisma

HTLV-1 enfeksiyonu
--goril 1siriklarinda %20.7,

-- sempaze isiriklarinda %8.3 oraninda
saptandi

HTLV-1" in B subtipi goril ve sempzaze
Isiriklarinda baskin olan tiptir

Avcilarda yapilacak surveynas calismalari
onemlidir, yeni ortaya cikacak mikroplarin
saptanmasini saglayacaktir






